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Актуальность. Картофель при вегетативном размножении поражается вирусами, и на территории России повсемест-
но распространены возбудители мозаичных болезней: Y-вирус картофеля (YBK), S-вирус картофеля (SBK) и M-вирус 
картофеля (MBK). В коллекции ВИР представлено разнообразие всех групп генофонда картофеля, и диагностика мо-
заичных вирусов у коллекционных образцов в полевом генном банке ВИР является крайне актуальной задачей. Цель 
работы – оценить распространение XBK, YBK, SBK и MBK в коллекции ВИР, выделить перспективные образцы в каче-
стве исходного материала для селекции картофеля на устойчивость к мозаичным вирусам.
Материал и методы. Оценены 315 образцов, представляющих все группы генофонда: сорта, межвидовые гибриды, 
образцы диких и культурных видов картофеля. Диагностика методом иммуноферментного анализа (ИФА) проведена 
на растениях, не имеющих признаков поражения вирусами. Использована отечественная тест-система НПО «БиоТех-
нологии» и зарубежная Bioreba AG (Швейцария). Статистическую обработку данных выполняли в программе Statistica 
StatSoft 13. 
Результаты. Мозаичные вирусы распространены с разной частотой, в полевой коллекции картофеля доминирует 
MBK, детектированный у 64% образцов, YBК обнаружен у 41%, XBК – у 24% и SBK – у 18% образцов. Подтверждена 
связь между происхождением образцов и их пораженностью вирусами. Образцы, не пораженные мозаичными вируса-
ми, – сорта ‘Гранд’, ‘Краса Мещеры’, ‘Янтарь’ и ‘Нур-Алем’, гибриды 99-1-3, 952-35 и 914-5-2018, образцы диких видов 
из Северной Америки и образец культурного вида Solanum goniocalyx Juz. et Buk. (к-9922). 

Ключевые слова: сорт, гибрид, дикие виды, культурные виды, Y-вирус картофеля, S-вирус картофеля, X-вирус карто-
феля, M-вирус картофеля, иммуноферментный анализ
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Distribution of potato mosaic viruses on plants of the Petota Dumort. 
section of Solanum L. in the VIR collection

Background. Potato due to its vegetative propagation is affected by viruses, among which potato viruses Y (PVY), S (PVS) and 
M (PVM) are spread across all Russia’s territory. The VIR collection presents the diversity of the potato gene pool, including 
potato cultivars and related tuber-forming species. Diagnostics of viral infections in plants saved for several years by obtaining 
tuber reproductions is an important part of the work on the conservation and sustainable utilization of the potato gene pool. 
The purpose of the work was to evaluate the distribution of PVX, PVY, PVS and PVM on plants of potato cultivars and related 
Solanum spp. in the VIR field collection.
Material and methods. Evaluation covered 315 accessions representing all groups of the potato gene pool. Diagnosis by en-
zyme-linked immunosorbent assay (ELISA) was carried out on plants that did not display symptoms of a virus infection. 
The Russian test system of RPA “BioTechnologies” and foreign one of Bioreba AG (Switzerland) were used. Statistical data pro-
cessing was performed by the Statistica StatSoft 13 program. 
Results. Mosaic viruses are distributed with different frequencies on potato plants in the field collection: PVM dominates, de-
tected in 64% of potato accessions; PVY is found in 41%, PVX on 24%, and PVS in 18% of accessions. The connection between 
the botanical and taxonomic origin of potato accessions and their infection with viruses has been confirmed. Among wild spe-
cies, more than half of accessions, while among cultivated species, only 5% are affected by XBK. PVM, on the contrary, was de-
tected in a significant part (77–91%) of cultivated potato accessions. and much less frequently (16%) in accessions of wild 
species. Cvs, ‘Grand’, ‘Krasa Meshchery’, ‘Yantar’ and ‘Nur-Alem’, hybrids 99-1-3, 952-35 and 914-5-2018, accessions of wild 
species from North America, and cultivated species Solanum goniocalyx Juz. et Buk. (k-9922) are not affected by viruses.

Keywords: cultivar, hybrid, wild and cultivated species, potato virus Y, potato virus S, potato virus X, potato virus M, enzyme-
linked immunosorbent assay
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Введение

Картофель (Solanum tuberosum L.) в связи с особенно-
стями биологии растения и вегетативным способом раз-
множения в значительной степени поражается болезня-
ми и вредителями. Вирусные болезни представляют 
одну из главных проблем как для производства товарно-
го картофеля, так и при выращивании семенного мате-
риала. В борьбе с вирусами картофеля используют био-
технологические методы получения высококачествен-
ного семенного материала и выращивание устойчивых 
к вирусам сортов. Картофель в естественных условиях 
поражают 37 вирусов (Loebenstein et al., 2001). Девять ви-
русов: вирус скручивания листьев картофеля (ВСЛК, 
potato leaf roll virus, PLRV), Y-вирус картофеля (YBK, Potato 
virus Y, PVY), A-вирус картофеля (ABK, Potato virus А, PVA), 
V-вирус картофеля (VBK, Potato virus V, PVV), X-вирус 
картофеля (XBK, Potato virus X, PVX), вирус метельчатости 
верхушки картофеля (ВМВК, Potato mop top virus, PMTV), 
вирус погремковости табака, «раттл-вирус» (ВПТ, Tobacco 
rattle virus, TRV); S-вирус картофеля (SBK, Potato virus S, 
PVS) и M-вирус картофеля (MBK, Potato virus M, PVM) – 
приводят к значительным потерям урожая на всех тер-
риториях, где возделывают картофель (Palukaitis, 2012). 
Мониторинг возбудителей вирусных болезней картофе-
ля в 11 регионах Российской Федерации выявил повсе-
местное распространение YBK, SBK и MBK и максималь-
ное разнообразие вирусных инфекций (по шесть виру-
сов) в образцах из Нижегородской и Ленинградской об-
ластей (Malko et al., 2019).

Коллекция генетических ресурсов картофеля ВИР, 
поддержание и изучение которой осуществляется в по-
левом генном банке ВИР – на опытных полях и в тепли-
цах научно-производственной базы (НПБ) «Пушкинские 
и Павловские лаборатории ВИР», представляет разнооб-
разие сортов, селекционных клонов, культурных форм 
и диких видов секции Petota Dumort. рода Solanum L. (Na-
gel et al., 2022). Образцы коллекции картофеля ВИР яв-
ляются объектом фундаментальных исследований и ма-
териалом для разных направлений селекции, в том числе 
при создании сортов, устойчивых к вирусным заболева-
ниям. Сохранение и рациональное использование гено-
фонда основано на регулярном фитосанитарном монито-
ринге коллекционных образцов, вирусологическом об-
следовании сортов картофеля и родственных видов 
(Truskinov, 1972; Bavyko, 1987; Truskinov, Frolova, 2002; 
Truskinov, Sitnikov, 2019; Rogozina et al., 2019). В каталогах 
ВИР имеется информация об устойчивости небольшого 
числа образцов культурного тетраплоидного вида Sola-
num andigenum Juz. et Buk. к XBK, YBK и MBK (Kiru, Sdvizh-
kova, 1999); примитивных культурных и диких видов 
картофеля к XBK и YBK (Bavyko, 1989, Zoteyeva et al., 
2004). Однако опубликованные данные не дают полного 
представления о вирусоустойчивости диких и культур-
ных родичей картофеля, нет сведений об устойчивости 
коллекционных образцов к повсеместно распространен-
ным SBK и MBK. Изученный на протяжении последних 
десяти лет материал включал в основном селекционные 
сорта и образцы культурного вида S. andigenum (Truski
nov, Sitnikov, 2019). В 2017–2019 гг. коллекция ВИР попол-
нилась новыми отечественными сортами. Оценка устой-
чивости этих сортов к вирусам необходима для всесто-
ронней характеристики современного сортимента кар
тофеля.

Диагностика вирусной инфекции у растений в усло-
виях высокого естественного инфекционного фона пред-

ставляет первый этап исследования, результаты которо-
го позволяют отобрать для дальнейшего углубленного 
изучения образцы, свободные от вирусов. В этой связи 
диагностика XBK, YBK, SBK и MBK у сортового картофеля 
и образцов родственных видов, сохраняемых в полевом 
генном банке ВИР, является крайне актуальной задачей.

Цель работы – оценить распространение XBK, YBK, 
SBK и MBK на растениях сортового картофеля и родствен-
ных видов Solanum в коллекции ВИР, выделить образцы, 
перспективные для использования в селекции картофе-
ля на устойчивость к мозаичным вирусам.

Материалы и методы

В 2021–2022 гг. проведена диагностика вирусов 
картофеля на растениях коллекции сортов, гибридов, 
примитивных культурных и диких клубнеобразующих 
видов Solanum в полевом генном банке ВИР. Изучены 
315 образцов, представляющих все группы генофонда 
картофеля, – 47 сортов и 49 клонов межвидовых гибри-
дов, 105 образцов 30 диких видов шести серий: Bulbocas-
tana (Rydb.) Hawkes, Pinnatisecta (Rydb.) Hawkes, Polyade-
nia Buk. ex Correll., Yungasensa Corr., Commersoniana Buk. 
и Tuberosa (Rydb.) Hawkes (wild species) и 114 образцов 
четырех культурных видов серии Tuberosa (Rydb.) Hawkes 
(cultivated species) – по классификации Дж. Хокса (Hawkes, 
1990) (таблица). 

Для исследования отобраны образцы, у которых при 
выращивании в открытом грунте в течение пяти и более 
лет симптомы тяжелого поражения вирусными заболе-
ваниями не отмечены. Диагностика вирусов проведена 
методом иммуноферментного анализа (ИФА, ELISA – 
еnsymе-linked immunosorbent assay) «сэндвич-вариант» 
с использованием отечественной тест-системы произ-
водства НПО «БиоТехнологии» при Федеральном иссле-
довательском центре картофеля имени А.Г. Лорха (Моск-
ва, Коренево) и зарубежной производства Bioreba AG 
(Швейцария). Каждый образец был представлен тре-
мя – пятью растениями, у которых анализировали объ
единенную пробу, собирая листья со среднего яруса 
в стадии «бутонизация – начало цветения» растений. 
ИФА выполняли в двукратной повторности, результаты 
оценивали визуально, согласно рекомендациям произво-
дителя. Статистическую обработку данных делали в про
грамме Statistica StatSoft 13 (http://statsoft.ru/products, 
10 февраля 2023 г.).

Результаты

ИФА выявил высокую степень распространения мо-
заичных вирусов на коллекционных образцах картофеля. 
По частоте обнаружения в растениях изученной выборки 
доминировал MBK, детектированный у 64% образцов, 
YBК обнаружен у 41%, XBК – у 24% и SBK – у 18% образ-
цов. Доля образцов, пораженных мозаичными вирусами, 
различна у представителей отдельных групп генофонда 
картофеля (рис. 1). Более половины (56%) образцов ди-
ких видов инфицированы XBК, что значительно превы-
шает долю таковых среди культурных видов, сортов и се-
лекционных клонов: 5%, 9% и 16% соответственно. До-
стоверность различий подтверждается статистически: 
χ2 = 67,9, χ2 = 30,4 и χ2 = 21,6 соответственно (p < 0,001). 

Вирус Y обнаружен у 47% сортов и 54% образцов 
культурных видов, с меньшей частотой – у диких видов 
и селекционных клонов: 37% и 14% образцов соответ-
ственно. Отчетливая дифференциация по поражаемости 
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Группа генофонда 
картофеля /
Group of potato 
germplasm

Серия / Series Вид / Species

Изучено образцов /
Number of the 
studied potato 

accessions 

Дикие виды

Bulbocastana S. bulbocastanum Dun. 1

Pinnatisecta  

S. brachystotrichum (Bitt.) Rydb. 5

S. cardiophyllum Lindl. 8

S. ehrenbergii Bitt. 10

S. jamesii Torr. 9

S. nayaritense (Bitt.) Rydb. 5

S. pinnatisectum Dun. 6

S. × sambucinum Rydb. 1

S. stenophyllidium Bitt. 4

S. tarnii Hawkes et Hjerting 1

Polyadenia S. polyadenium Greenm. 3

Yungasensia 

S. chacoense Bitter 3

S. tarijense Hawkes 2

S. × trigalense Card. 1

S. yungasense Hawkes 2

Commersoniana S commersonii Dun. ex Poir. 4

Tuberosa 

S. andreanum Baker 1

S. verrucosum Schlechtd. 2

S. alandiae Card. 2

S. berthaultii Hawkes 2

S. × doddsii Corr. 5

S. gourlayi Hawkes 4

S. hoopesii Hawkes et Okada 1

S. kurtzianum Bitt. et Wittm. ex Engl. 5

S. microdontum Bitt. 3

S. okadae Hawkes et Hjerting 2

S. spegazzinii Bitt. 6

S. famatinae Bitt. et Wittm. (syn. S. spegazzinii) 5

S. ugentii Hawkes et Okada 1

S. vernei Bitt. et Wittm. ex Engl. 1

Культурные виды Tuberosa 

S. ajanhuiri Juz. et Buk. 5

S. goniocalyx Juz. et Buk. 18

S. phureja Juz. et Buk. 56

S. stenotomum Juz. et Buk. 35

Селекционные сорта S. tuberosum L. 47

Межвидовые гибриды Нет данных 49

Таблица. Дикие и культурные виды секции Petota Dumort. рода Solanum L., 
оцененные на наличие XBK, YBK, SBK и MBK

Table. Wild and cultivated species of the Petota Dumort. section of Solanum L. 
evaluated for the presence of PVX, PVY, PVS and PVM
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YBК выявлена внутри группы диких видов картофеля. 
Среди видов североамериканских серий Polyadenia и Pin-
natisecta обнаружено 0–20% образцов, инфицированных 
YBK, тогда как среди видов южноамериканских серий 
Yungasensa, Commersoniana и Tuberosa (wild species) – 17–
100% образцов. Различия между сериями Pinnatisecta 
и Tuberosa по частоте пораженных YBK образцов (10% 
и 70% соответственно) достоверны: χ2 = 34,4 (p < 0,001).

Вирус S детектирован с наименьшей частотой (9%) 
среди образцов диких видов картофеля; среди культур-
ных видов картофеля обнаружено 14–28% пораженных 
образцов. Выявлены отчетливые различия между куль
турным и диким картофелем по степени поражения 
M-вирусом (см. рис. 1, рис. 2). Среди культурных видов, 
сортов и селекционных клонов значительная часть (77–
91%) образцов инфицирована MBK, в отличие от не-
большой доли (16%) зараженных образцов диких видов 
картофеля.

Результаты ИФА свидетельствуют о частых случаях 
смешанной инфекции – поражении двумя и более виру-
сами (см. рис. 2). 

Наиболее часто комплексная инфекция YBK и MBK 
детектирована у образцов примитивных культурных ви-
дов картофеля (см. рис. 2). Поражены YBK и MBK более 
половины (5–60%) образцов S. goniocalyx и S. ajanhuiri, 
а также 32–37% образцов S. phureja и S. stenotomum. Сме-

шанная инфекция SBK и MBK обнаружена у 16% образ-
цов S. phureja, три вируса (YBK, SBK и MBK) выявлены 
у 14% образцов S. stenotomum. Среди сортового картофе-
ля обнаружено 14% образцов с комплексной инфекцией 
YBK и MBK и 17% с комплексной инфекцией YBK, SBK 
и MBK. Растения, пораженные смешанной инфекцией 
четырех мозаичных вирусов, обнаружены у образцов ви-
дов S. stenotomum (к-17989), S. simplicifolium (к-12658) 
и S. sambucinum (к-4216). 

В исследованной выборке представителей разных 
групп генофонда картофеля крайне невелико число об-
разцов, не пораженных вирусами. Растения, свободные 
от мозаичных вирусов Х, Y, S и M в условиях естественно-
го распространения инфекции, найдены в основном сре-
ди диких видов серии Pinnatisecta (см. рис. 2). Потенци-
альными источниками устойчивости к комплексу виру-
сов XBK, YBK, SBK и MBK являются образцы S. brachysto
trichum (к-23197, к-25349), S. cardiophyllum (к-24873, 
к-25420), S jamesii (к-24923, к-23398), S. pinnatisectum (к-
19328), S. stenophyllidium (к-20105) и S. tarnii (к-23936). 
Среди культурных видов выявлен единственный обра-
зец S. goniocalyx (к-9922), не пораженный ни одним виру-
сом. Среди сортов и селекционных клонов картофеля 
свободны от вирусной инфекции растения сортов ‘Гранд’, 
‘Краса Мещеры’, ‘Нур-Алем’ и ‘Янтарь’, межвидовых ги-
бридов 99-1-3, 952-35 и 914-5-2018. 

Рис. 1. Поражение мозаичными вирусами представителей разных групп генофонда картофеля: 
0 – вирус не обнаружен, 1 – вирус обнаружен

Fig. 1. Mosaic virus infection on different groups of the potato gene pool: 
0 – no virus detected, 1 – virus detected
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Обсуждение

Результаты ИФА подтверждают наличие высокого 
инфекционного фона мозаичных вирусов картофеля на 
участке опытного поля НПБ «Пушкинские и Павловские 
лаборатории ВИР». Высокий инфекционный фон ХВК, 
SBK и МВК был диагностирован еще в 70-х годах прошло-
го столетия при обследовании (методом серологической 
диагностики) селекционных сортов, диких и культурных 
видов картофеля (Truskinov, 1972; Truskinov, Frolova, 
2002).

Наши результаты согласуются с ранее установлен-
ным доминированием МВК, который, как и более полу-
века тому назад, продолжает оставаться наиболее рас-
пространенным мозаичным вирусом на растениях кол-
лекции картофеля ВИР (Truskinov, 1972; Bavyko, 1987). 
Подтверждена связь между видовой принадлежностью 
коллекционных образцов и их пораженностью вируса-
ми. В то же время частота поражения мозаичными ви-
русами растений диких, примитивных культурных ви-
дов и сортов картофеля отличается от установленной 
ранее. Выявлена большая частота поражения YВК об-
разцов примитивных культурных видов картофеля. Ре-
зультаты ИФА выявили Y-вирус у 46% образцов S. phure-
ja и 60–67% образцов видов S. ajanhuiri, S. goniocalyx 
и S. stenotomum. Ранее инфицированные YВК растения 
S. phureja в коллекции не обнаруживали, распростране-
ние YВК на растениях других примитивных культур-
ных видов картофеля не превышало 33% (Bavyko, 
1987). Частота образцов примитивных культурных ви-
дов картофеля, пораженных ХВК и SBK, напротив, мень-
ше в сравнении с результатами серологического анали-
за: 33% и 100% соответственно (Bavyko, 1987). Среди 
диких видов картофеля выявлено большее число об-

разцов, инфицированных ХВК и YВК, по сравнению с ра-
нее установленной частотой (13–19% образцов), и мень-
шее распространение SBK и МВК по сравнению с ранее 
установленной частотой: 13–24% и 34–93% соответ-
ственно (Truskinov, 1972).

Среди современных сортов картофеля доля инфици-
рованных ХВК не превышает 20% (Truskinov, Sitnikov, 
2019), что заметно больше распространения вируса (до 
48% образцов) на растениях сортовой коллекции в 1970–
1980-х годах (Truskinov, 1972). Наиболее вероятной при-
чиной снижения частоты ХВК может быть устойчивость 
современного сортимента к этому вирусу, в отличие от 
стародавних сортов картофеля. У отечественных сортов 
картофеля идентифицированы маркеры генов Rxadg, ис-
точником которого является культурный тетраплоид-
ный вид S. andigenum, и Rxacl, источник которого – дикий 
картофель S. acaule Bitt. (Biryukova et al., 2015). Зарубеж-
ные сорта защищены от PVX генами сверхчувствитель-
ности Nctbr, Nxtbr, Nbtbr, Nxphu и крайней устойчивости Rxtbr, 
Rxadg, Rxacl (Palukaitis, 2012). Генетическая природа устой-
чивости к ХВК образцов примитивных культурных видов 
в коллекции ВИР требует дополнительного изучения. 
Известно, что ген Nxphu, локализованный на длинном пле-
че IX хромосомы, контролирует у линии S. phureja прояв-
ление реакции сверхчувствительности в ответ на зара-
жение ХВК (Tommiska et al., 1998). Какие гены участвуют 
в обеспечении устойчивости к ХВК образцов других 
культурных видов – S. ajanhuiri, S. goniocalyx и S. stenoto-
mum – неизвестно.

Особый интерес представляет низкая частота обна-
ружения SBK, по сравнению с частотой ХВК, у диких ви-
дов картофеля. Оба вируса передаются контактным спо
собом, а некоторые изоляты SBK легко передаются 
несколькими видами тлей (Loebenstein et al., 2001). Не-

Рис. 2. Моно- и смешанная инфекция мозаичными вирусами сортов, гибридов, 
культурных и диких видов картофеля

Fig. 2. Mono- and complex infection with mosaic viruses on potato cultivars, 
hybrids, cultivated and wild species
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большое число (9%) образцов диких видов картофеля, 
инфицированных SBK, может быть результатом генети-
чески обусловленной устойчивости либо отрицательной 
интерференции (перекрестной защиты), то есть препят-
ствия для размножения SBK в растениях, зараженных 
родственным (род Carlavirus) вирусом МВК.

О генетическом контроле устойчивости картофеля 
к SBK известно немного. Идентифицирован ген Ns, кон
тролирующий проявление реакции сверхчувствительно-
сти (источник – S. andigenum), и показано, что сорта ‘Ад-
ретта’ (Германия) и ‘Сако’ (США) устойчивы к заражению 
SBK (Palukaitis, 2012). Наиболее перспективно изучение 
природы устойчивости к SBK у видов серии Yungasensa, 
все образцы которой по результатам нашего исследова-
ния были свободны от вируса.

Вирус Y доминирует в посадках зарубежных сортов 
картофеля, выращиваемых на Северо-Западе РФ (Fomi-
nykh, Medvedeva, 2018), и, как показало наше исследова-
ние, поражает не только сорта, но и значительную часть 
(37–54%) образцов диких и культурных видов в коллек-
ции ВИР. Российские сорта и образцы селекционно-ге-
нетической коллекции ФИЦ имени А.Г. Лорха защище-
ны от YBK генами крайней устойчивости Ryadg, Rychc, Rysto 
(Biryukova et al., 2015). В исследованной нами выборке 
межвидовых гибридов из коллекции ВИР более 40 кло-
нов свободны от YBK. Скрининг с использованием ДНК-
маркеров генов Ryadg, Rychc, Rysto показал, что клоны 25-1-
2007, 160-1, 97-159-3 и 194-4т не имеют маркеров генов 
Ry (Rogozina et al., 2018). Вероятно, у этих клонов суще-
ствуют другие гены, обеспечивающие устойчивость 
к Y-вирусу.

Результаты диагностики методом ИФА растений ди-
кого картофеля показывают, что в условиях естественно-
го инфекционного фона визуально здоровые коллекци-
онные образцы диких видов являются носителями виру-
са Y в латентной форме. Отсутствие видимых симптомов 
поражения означает толерантность диких родичей кар
тофеля к вирусу. Ранее у значительной части (37,5%) об-
разцов в коллекции диких видов картофеля США была 
выявлена толерантность к некротическому штамму Y-
вируса – YNТN (Singh et al., 1994). Причины возникновения 
данного типа устойчивости (толерантности) у дикого 
картофеля еще предстоит исследовать. Это свойство мо-
жет быть следствием сопряженной эволюции растений 
диких родичей и Y-вируса в центрах происхождения ви-
дов секции Petota. Вирус Y возник в Южной Америке 
и был привезен в Европу вместе с интродукцией карто-
феля в XVI веке. Доказано, что некротический штамм YN, 
появление которого в Европе отмечено в 1980-х, возник 
на территории Анд (Fuentes et al., 2019). 

Вирус М является самым распространенным на сор-
тах, селекционных клонах и примитивных культурных 
видах картофеля в опытном поле коллекции ВИР. Оче-
видно, что культурный картофель не имеет надежной за-
щиты от вируса. У диких видов найдены гены, участвую-
щие в обеспечении устойчивости к МВК: ген Gm, контро-
лирующий устойчивость S. gourlayi к заражению, и ген 
Nm, контролирующий проявление реакции сверхчув-
ствительности у S. megistacrolobum (Palukaitis, 2012). 
В исследованной выборке два образца  – S. gourlayi (к-
12365 и к-22994) – не поражались MBK, наряду с образца-
ми диких видов серий Pinnatisecta, Yungasensa, Commerso-
niana и Tuberosa. 

Среди сортов и селекционных клонов картофеля, вы-
ращиваемых в течение нескольких лет на высоком есте-
ственном инфекционном фоне, обнаружены сорта и кло-

ны, устойчивые к комплексу четырех мозаичных виру-
сов: XBK, YBK, SBK и MBK. Российские сорта ‘Гранд’, ‘Краса 
Мещеры’ и ‘Янтарь’, сорт ‘Нур-Алем’, выведенный в Ка-
захстане на основе образцов из коллекции ВИР, и гибрид 
99-1-3, который на протяжении более 20 лет остается 
свободным от вирусов, представляют ценный исходный 
материал для селекции картофеля на вирусоустойчи-
вость.

Заключение

Диагностика с помощью метода ИФА подтвердила до-
минирование МВК на растениях картофеля и родствен-
ных клубнеобразующих видов в коллекции ВИР. По срав-
нению с результатами вирусологического обследования 
коллекции в 70–80-х гг. прошлого века, среди примитив-
ных культурных видов картофеля увеличилось число ин-
фицированных YBK и уменьшилась доля пораженных 
ХВК и SBK; среди диких видов картофеля увеличилось 
число инфицированных ХВК и YBK, уменьшилась доля 
пораженных SBK и МВК.

Выделены свободные от вирусов образцы, перспек-
тивные для исследования генетического контроля виру-
соустойчивости: сорта ‘Гранд’, ‘Краса Мещеры’, ‘Янтарь’ 
и ‘Нур-Алем’, гибриды 99-1-3, 952-35 и 914-5-2018, образ-
цы диких видов S. brachystotrichum (к-23197, к-25349), 
S. cardiophyllum (к-24873, к-254200), S. jamesii (к-24923, 
к-23398), S. pinnatisectum (к-19328), S. stenophyllidium (к-
20105) и S. tarnii (к-23936), образец культурного вида 
S. goniocalyx (к-9922). 
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